
 
 

UNIVERSIDAD NACIONAL AUTÓNOMA DE MÉXICO 
PROGRAMA DE POSGRADO EN CIENCIAS BIOLÓGICAS 

 

Denominación de la actividad académica (completa): Ciencia de datos en Biología 

Clave:  

 

Semestre:  

 
2024-2 

Campo de conocimiento: 

 
Sistemática 

Número de Créditos: 

 
8 

Carácter 
 
Optativa 

Horas Horas por semana  Horas por semestre 

Teóricas 
32 

Prácticas 
32 

 
4 

 
64 

Modalidad 
 
Curso 

Duración del curso 
 
Semestral 

 
Seriación indicativa u obligatoria antecedente, si es el caso: No aplica 

 
Seriación indicativa u obligatoria subsecuente, si es el caso: No aplica 

 
Objetivo general:  
 
Que el estudiante comprenda los fundamentos básicos sobre Ciencia de datos, algoritmos de aprendizaje 
automático y su aplicación en datos biológicos.  

 
Objetivos específicos: 
 

Temario 
 

Horas 

Teóricas Prácticas 

Unidad 1 Introducción a la ciencia de datos 
1.1. Conceptos básicos 
1.2. Programación básica 
1.3 Programación para ciencia de datos 

1.4. Colección de datos 
1.5. Calidad y limpieza de datos  
1.6. Reducción de dimensiones 

(10 hrs) (12 hrs) 

Unidad 2 Algoritmos de aprendizaje automático no supervisado 
2.1. Medidas de distancia  
2.2. Agrupamiento jerárquico 
2.3. Agrupamiento K-means 
2.4. Reducción de dimensiones 
 

(6 hrs) (6 hrs) 

Unidad 3 Algoritmo de aprendizaje automático supervisado  
3.1. Bosques aleatorios 
3.2. Regresión logística y clasificación 
3.3. Máquinas de vectores de soporte 
3.4. Redes neuronales 
 

(10 hrs) (10 hrs) 

Unidad 4 Casos de estudio 
4.1 Análisis de datos de expresión genética 
4.2 Clasificación de secuencias de ADN 
4.3 Análisis de datos multi-ómicos 
 

(4 hrs) (6 hrs) 

Total de horas teóricas 32  

Total de horas prácticas 32  

Suma total de horas 64  
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Sugerencias didácticas: 
 
__X__ Exposición oral 
____ Exposición audiovisual 
__X__ Ejercicios dentro de clase 
__X__ Ejercicios fuera del aula 
____ Seminarios 
__X__ Lecturas obligatorias 
__X__ Trabajos de investigación 
____ Prácticas de taller o laboratorio 
____ Prácticas de campo 
____ Otros (indicar cuáles) 
 
 
 

Mecanismos de evaluación del aprendizaje de los alumnos: 
 
__X__ Exámenes parciales 
____ Examen final escrito 
__X__ Tareas y trabajos fuera del aula 
____ Exposición de seminarios por los alumnos  
__X__ Participación en clase 
____ Asistencia 
____ Seminario 
__X__ Otros (Trabajo de investigación final) 
 

 
Línea de investigación: 
 

Perfil profesiográfico 



 
 
Formación y experiencia en Bioinformática, Biología de sistemas y computación 
 
 

 

Repartición de horas 

Curso: Ciencia de datos en Biología. Sem 2024-2. 

Posgrado en Ciencias Biológicas. 

Clases martes y jueves de 10:00 a 12:00 

 

Unidad 1 Introducción a la Ciencia de datos 

Dr. Edgardo Galán Vásquez 

11 sesiones, 22 horas  

 

Unidad 2 Algoritmos de aprendizaje automático no supervisado 

Dr. Edgardo Galán Vásquez 

6 sesiones, 12 horas  

 

Unidad 3 Algoritmo de aprendizaje automático supervisado 

Dr. Edgardo Galán Vásquez 

10 sesiones, 20 horas  

 

Unidad 4 Casos de estudio 

Dr. Edgardo Galán Vásquez 

5 sesiones, 10 horas  

 


